BT
SERVICO PUBLICO FEDERAL
UNIVERSIDADE FEDERAL DO PARA
CENTRO DE CIENCIAS BIOLOGICAS
COLEGIADO DOS CURSOS DE BACHARELADO E LICENCIATURA
EM CIENCIAS BIOLOGICAS

MODULO: Recursos Computacionais Aplicados a Biologia (CB25017)

CARGA HORARIA: 51 horas
CURSO: Bacharelado em Ciéncias Biologicas-Modalidade Biologia.

OBJETIVOS: Proporcionar aos alunos de graduacdo uma introducdo a Bioinformatica,
com énfase na aplicacdo de programas computacionais nas analises de sequéncias de
DNA, RNA e proteinas.

PROCEDIMENTOS DIDATICOS: As aulas serdo teéricas, apresentando-se aos
alunos aplicacbes praticas no Laboratorio de Informatica. As avaliacbes serdo
constituidas por provas e exercicios individuais e/ou grupo a serem apresentados na
forma de relatérios e discussoes.

CONTEUDO PROGRAMATICO:
«sBioinformatica: origem, definicdo e aplicacéo.
«sManipulacéao de seqiéncias:
<3 Sequéncia Reversa;
o3 Sequéncia Complementar;
<3 Sequéncia Reversa Complementar;
o3 Tradugao;
<3 Traducdo Reversa.
«=sFormato Fasta: descricdo do formato mais utilizado nas andlises de seqiiéncias.
«sHomologia com seqUéncias contidas em bancos de dados:
«sPrincipais bancos de dados (EMBL, NCBI);
<3 Alinhamento de duas sequéncias (BLAST);
«3 Alinhamento multiplo e relagdes filogenéticas (Clustaw, Malign);
«sAnotacao funcional.
«=sAnalise de proteinas:
<3 Composicao de aminoacidos;
«sPredicdo de massa molecular e ponto isoelétrico;
«sPadrdo de hidrofobicidade e hidrofilicidade;
«sPadrédo de imunogenicidade;
«sldentificacdo de sinais de compartimentalizagéo celular (peptideo sinal, peptideo
de transito, via de secrecao, sinal nuclear);
«sldentificagdo de dominios;
«sFamilias de proteinas;
«sAnotacgéo funcional computacional.

BIBLIOGRAFIA RECOMENDADA:
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